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Abstract

Members of the Crotalus triseriatus species group of montane rattlesnakes are widely distributed across the highlands of 

Mexico and southwestern USA. Although five species are currently recognized within the group, species limits remain to 

be tested. Genetic studies suggest that species may be paraphyletic and that at least one cryptic species may be present. 

We generate 3,346 base pairs of DNA sequence data from seven nuclear loci to test competing models of species delimi-

tation in the C. triseriatus group using Bayes factor delimitation. We also examine museum specimens from the Trans-

Mexican Volcanic Belt for evidence of cryptic species. We find strong support for a nine-species model and genetic and 

morphological evidence for recognizing two new species within the group, which we formally describe here. Our results 

suggest that the current taxonomy of the C. triseriatus species group does not reflect evolutionary history. We suggest sev-

eral conservative taxonomic changes to the group, but future studies are needed to better clarify relationships among spe-

cies and examine genetic patterns and structure within wide-ranging lineages.
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Resumen

Miembros del grupo Crotalus triseriatus se encuentran ampliamente distribuidos en las tierras altas de México y el 

suroeste de Estados Unidos. Aunque actualmente se reconocen cinco especies dentro del grupo, los límites entre especies 

no han sido formalmente evaluados. Estudios genéticos sugieren que las especies pueden ser parafiléticas y que al menos 

una especie criptica puede estar presente. Generamos una secuencia de datos de 3,346 pares de bases de ADN provenientes 

de siete loci nucleares para evaluar modelos contrastantes de delimitación de especies en el grupo C. triseriatus usando el 

factor de delimitación de Bayes. En la búsqueda de especies cripticas, también examinamos ejemplares de museo prove-

nientes del Eje Neovolcánico. Encontramos fuerte soporte para un modelo de nueve especies y evidencia genética y mor-

fológica para reconocer dos nuevas especies dentro del grupo, las que formalmente describimos aquí. Nuestros resultados 

sugieren que la taxonomía actual de las especies del grupo C. triseriatus no refleja la historia evolutiva. Sugerimos varios 

cambios taxonómicos conservadores al grupo, requiriéndose de estudios futuros para delinear de manera más fina las rel-

aciones entre especies y para examinar la estructura filogeográfica dentro de linajes de amplia distribución. 

Palabras clave: factor de delimitación de Bayes, bosque de niebla, México, Eje Neovolcánico
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